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né le 15 décembre 1958 & St-Denis (93) — Trois enfants

30, avenue du Général Leclerc — 91330 Yerres
Téléphone : 06 07 58 38 31

e-mail : viara@sysra.com

Langues : anglais courant

DOMAINES D’EXPERTISE

Architecture des logiciels
Technologies Orientées Objet
SGBDR et SGBDO

Interfaces graphiques
Technologies du Web

ogoooo

EXPERIENCE PROFESSIONNELLE

depuis 1993 : SYSRA, SSI spécialisée dans les technologies objets, les interfaces homme-
machines, les SGBDR et SGBDO

O Créateur et directeur de la société
Direction et action commerciale.
O Ingénieur développeur, consultant et chef de projet

GenomeQuest
- Réalisation du systeme de requétage et d’indexation du logiciel Biofacet.
Institut Curie

- Réalisation d’une interface Java pour la visualisation et la manipulation de micro-
arrays (puces ADN)

- Implémentation d’algorithmes d’analyse de micro-arrays
Etrali / Orange Business

- Conception et réalisation d’'un framework Java pour des terminaux de salles de
marché.

CRI Infobiogen

- Réalisation d’interfaces graphiques et de services WEB.

- Conduite d’un projet d’intégration de données génomiques et protéomiques basé
sur le SGBDoO EYEDB.

Genoplante Info

- Participation au développement d’un environnement logiciel de cartographie com-
parée des génomes de plantes en technologie Java : JSP et applets.

Genopole
- Assistance a la maitrise d’ouvrage du site WEB de GENOPOLE : http://www.genopole.org.
CNRS / UMS Science & Décision

- Développement et mise en place du site WEB Science & Décision :
hitp://www.science-decision.net.



INSERM / Orphanet

- Réalisation de I'architecture logicielle des interfaces de mise a jour et de consul-
tation de la base de données ORPHANET sur les maladies rares et les médicaments
orphelin : http://www.orpha.net.

- Réalisation de lapplication OrphanXChange : hitp://www.orphanzchange.org.
Globe ID
- Réalisation d’'un démonstrateur de porte monnaie virtuel en langage Java pour
un serveur de paiement.

- Réalisation d’un outil de rétro-engineering d’un environnement persistant rela-
tionnel (ORACLE) vers un environnement objet.

IRCAM

- Restructuration du modele objet d’un logiciel de synthese de son en temps réel :
FTS.

- Adaptation et optimisation de FTS pour une architecture multi-processeurs TMS
320C40.

Genset

- Réalisation d’'un logiciel graphique de suivi de production de séquengage du
génome humain utilisant ’environnement IlogViews.

Grif
- Participation a I'ingénierie de 1’éditeur SGML GRIF.
INRIA

- Réalisation d’un logiciel graphique de suivi de calculs intensifs sur machines in-
terconnectées pour le séquengage de génomes.
Sysra R&D
- Développement sur fond propre du SGBDo0O EYEDB (hitp://www.eyedb.org) basé
sur le standard ODMG.

- Conception, réalisation et conduite d’'un projet d’intégration et de manipulation
de données génomiques et protéomiques en collaboration avec le CRI Infobiogen
et subventionné par le Ministere de la Recherche, Direction de la Technologie.

1992-1993 : Ingénieur consultant a GENETHON, laboratoire de recherche en Biologie
Moléculaire

Evaluation de SGBDOO du marché : ObjectStore, Postgres, Exodus, MATISSE.

Conception et réalisation d’une plate-forme logicielle, HUGEMAP, permettant ’exploitation
des données génétiques nécessaires a ’élaboration d’une carte intégrée du génome humain.

Réalisation d’interfaces graphiques en OSF Motif pour HUGEMAP.

1989-1992 : Chargé de Recherche a 'TRCAM, Institut de Recherche et Coordination
Acoustique/Musique

Dans la cadre du projet Ircam Signal Processing Workstation (ISPW), responsable de la
plate-forme logicielle de devéloppement :

- Conception et réalisation d’un systeme d’exploitation multi-taches, multi-processeurs
et temps réel, compatible UNIX V.3 sur un réseau de cartes bi-processeurs Intel 860.

- Encadrement d’'un équipe chargée du portage et de la maintenance d’un environ-
nement UNIX (compilateurs, utilitaires, bibliothéques) sur ce systéme.



1987-1989 : Ingénieur développeur a METASOFT, détaché a 'INRIA au GISPSI SM 90,
puis GIPSI SA

Participation a 1’élaboration d’une chaine CAO pour la conception de circuits imprimés
basé sur le logiciel CADroid dévéloppé a LUCAS FILM.

Chargé du portage du serveur X sur DPX 1000 couleur (station BULL).

1985-1986 : Chargé de Recherche a 'TRCAM

Portage et extension de logiciels de synthese et de filtrage de son sur un processeur vectoriel
FPS 100 :

- Programme CHANT, initialement développé par Xavier Rodet et Yves Potard et
programme de vocodeur de phase et de convolution rapide.

1981-1985 : Ingénieur d’étude a la CIT ALCATEL, La Verriere

Chargé d’étude dans le domaine de la synthese de parole.

ENSEIGNEMENT

O Chargé du cours UNIX Device Drivers dans le cadre du Masteére Architectures et temps Réel au
CERICS/CERAM (Sophia Antipolis) de 1990 & 1992.

O Chargé du cours Compilation Aspects Syntaxiques, filiere SFI (Systémes Formels Informatiques),
3eme année de ’ENSTA entre 1990 et 1998.

O Formateur UNIX (initiation, administration et réseaux), C, C++, X Window et OSF MOTIF
a DEFT Formation et & NSL entre 1990 et 1996, C++ a ORSYS depuis 1999.

O Chargé du cours Base de données objet dans le cadre de la formation d’ingénieurs en Ingénierie
Logicielle a I'Institut Galilée, Université Paris 13 en 2001 et 2002.

O Chargé du cours Base de données avancées dans le cadre du DESS EID & I"Université Paris 13 en
2001.

O Chargé du cours Bases de données : du relationnel a l’objet dans le cadre de la spécialisation
informatique a 'INA-PG en 2002 et 2003.

O  Chargé du cours Bases de données dans le cadre du Mastere Systemes Informatiques Ouverts
(SIO) a I’Ecole Centrale Paris depuis 2005.

ETUDES SUPERIEURES

1976-1978 : Mathématiques Supérieures et Spéciales M’ au Lycée St Louis Paris
1978-1981 : Ecole Nationale Supérieure des Télécommunications (E.N.S.T. Paris)
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